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Резюме 
Выявление  потенциальных  возможностей  сельскохозяйственных 
животных,  увеличения  сельскохозяйственной  продукции,  стало 
возможным  посредством  применения  методов  геномной  селекции, 
причем  совершенствование  племенных  и  породных  качеств 
целесообразно  проводить  на  локальных  породах,  так  как  именно 
такие породы имеют наилучшую приспособляемость к особенностям 
природно‐географических условий на данной местности.  
Контрольные  убои  животных  с  разными  генотипами,  позволили 
определить  их  мясные  качества,  такие  как  биологическая  ценность, 
убойный  выход,  убойная  масса.  Отношение  убойной  массы  и 
предубойной давали убойный выход в процентах. 
ПЦР методом (полимиразно‐цепной реакции), посредством использо‐
вания  специфических  синтезируемых  наборов  олигонуклеотидов 
провели  генотипирование  подопытных  популяций  овец  с  целью 
изучения аллельных вариантов генов CAST и GH. 
При  изучении  показателей,  характеризующий  массу  тела,  у  овец  с 
разными  генотипами,  можно  было  наблюдать  значительные 
увеличения показателей в период перед отгоном на летние пастбища 
(17,2  кг)  и  при  отбивке  ягнят  (25,8  кг).  Наиболее  низкие  показатели 
были отмечены во  время перегона  как  с  зимних пастбищ на летние, 
так и с летних пастбищ на зимние (30,5 кг).  
В  период  перед  отгоном  показатель  по  живой  массе  был  выше  у 
генотипа  CASTMM на  5,8 %;  по  прибытию  в  горы  разница  составила 
6,1%; при отбивке – 4,7 %; перед отбыванием на зимние пастбища – 
8,4 % и при прибытии на зимние пастбища – 9,5 %.  
 
Ключевые слова 
Помесное  поголовье,  генотипы,  ассоциации  с  мясной 
продуктивностью, селекционно‐значимые аллели генов. 
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Abstract 
Identification of the potential to increasthe agricultural production of farm 
animals  has  become  possible  through  the  use  of  genomic  selection 
methods.  It  is  advisable  to  improve  breeding  and  pedigree  qualities  of 
local breeds, since these have the best adaptability to the features of the 
natural and geographical conditions in a given area. 
He controlled slaughter of animals with different genotypes allowed us to 
determine  their  meat  qualities,  such  as  biological  value,  slaughter  yield 
and  slaughter  weight.  The  ratio  of  slaughter  weight  and  pre‐slaughter 
weight gives the slaughter yield in percent. 
PCR  (polyamino  acid  chain  reaction)  using  specific  synthesised  sets  of 
oligonucleotides in the genotyping of experimental sheep populations was 
carried out in order to study the allelic variants of the CAST and GH genes. 
When studying the indices characterising body weight in sheep which have 
different genotypes, significant increases in the indices could be observed 
before  the  periods  of  driving  to  summer  pastures  (17.2  kg)  and  during 
lambing (25.8 kg). The lowest indices were noted during driving both from 
winter pastures to summer pastures and from summer pastures to winter 
pastures (30.5 kg). 
In  the  period  before  driving,  the  live  weight  index  was  higher  in  the 
CASTMM genotype by 5.8 %; upon arrival in the mountains the difference 
was 6.1 %; during lambing — 4.7 %; before leaving for winter pastures — 
8.4 % and upon arrival at winter pastures — 9.5 %. 
 
Key Words  
Crossbred  livestock,  genotypes,  associations  with  meat  productivity, 
selection‐significant gene alleles. 
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ВВЕДЕНИЕ 
Тщательный  анализ  нуклеотидных  пар,  привел  к 
пониманию  того,  что  в  хромосомах имеются  отдельные 
участки ДНК, не влияющие на количественные признаки, 
и  в  тоже  время  имеющими  связь  с  генами,  которые 
детерминируют эти признаки. Это SNP‐маркеры, которые 
передаются по наследству в купе с той или иной группой 
генов [1; 2]. 

Ученые  определили  ассоциации  тех  или  иных 
маркеров‐генов с хозяйственно‐полезными признаками у 
сельскохозяйственных  животных  и  объединили  эти 
данные в так называемые генетические карты [3; 4]. 

Выявление  потенциальных  возможностей 
сельскохозяйственных  животных  [5],  увеличения 
сельскохозяйственной  продукции,  стало  возможным 
посредством  применения  методов  геномной  селекции 
[6;  7],  причем  совершенствование  племенных  и 
породных  качеств  целесообразно  проводить  на 
локальных породах  [8; 9],  так как именно такие породы 
имеют  наилучшую  приспособляемость  к  особенностям 
природно‐географических  условий на данной местности 
[10; 11]. 

Рост  и  развитие  молодняка,  с  хорошими 
фенотипическими  данными  и  генетическим  потенциа‐
лом возможен, только при достаточной изученности всех 
происходящих  в  организме  процессов  в  купе  с 
генотипическими  данными  [12].  Детерминация  феноти‐
пических  признаков,  различимых  у  разных  особей 
происходит  посредством  генетических  маркеров            
[13; 14].  

Живая  масса  относится  к  признакам, 
отображающим  помимо  продуктивных  показателей  – 
метаболическую реактивность и  здоровье исследуемого 
скота.  Рассматривая  живую  массу  тела  как  лабильный 
показатель,  надо  понимать,  что  данный  генетический 
признак,  является  индивидуальным  по  отношению  к 
каждому генотипу [15; 16]. 
 

МАТЕРИАЛ И МЕТОДЫ ИССЛЕДОВАНИЯ 
На  протяжении  всей  научной  работы,  животные 
содержались  в  стандартных  условиях:  одинаковое 
питание,  уход,  ветеринария,  при  этом  ферма  не  имела 
проблем  с  остро  заразными  заболеваниями.  Изучались 
основные  показатели  животных:  их  рост,  развитие, 
быстрота  откорма,  качество  мяса,  а  также 
воспроизводительные  функции  и  устойчивость  к 
болезням у молодняка. Для оценки размеров и внешнего 
вида  особей  проводили  утренние  взвешивания  (до 
кормежки  и  поения).  На  основе  полученных  данных 
рассчитывались индексы, отражающие пропорции тела.  

Контрольные  убои  животных  с  разными 
генотипами, позволили определить их мясные качества, 
такие  как  биологическая  ценность,  убойный  выход, 
убойная масса. Показатель по убойной массе включал в 
себя  помимо  мяса  вместе  с  костями  еще  и  внутренний 
жир, голову, почки, ноги и шкуру. 

Отношение  убойной  массы  и  предубойной 
давали убойный выход в процентах. 

ПЦР  методом  (полимиразно‐цепной  реакции), 
посредством  использования  специфических  синтези‐
руемых  наборов  олигонуклеотидов  провели  генотипи‐
рование подопытных популяций овец  с целью изучения 
аллельных вариантов генов CAST и GH. 
 
ПОЛУЧЕННЫЕ РЕЗУЛЬТАТЫ И ИХ ОБСУЖДЕНИЕ 
Ассоциация полиморфизма генов CAST и GH с динамикой 
живой массы 
В  процессе  исследования  анализировались  изменения 
массы тела ягнят в разные периоды их развития (рис. 1).  

При  изучении  показателей,  характеризующий 
массу  тела,  у  овец  с  разными  генотипами, можно было 
наблюдать  значительные  увеличения  показателей  в 
период перед отгоном на летние пастбища (17,2 кг) и при 
отбивке  ягнят  (25,8  кг).  Наиболее  низкие  показатели 
были отмечены во время перегона как с зимних пастбищ 
на летние, так и с летних пастбищ на зимние (30,5 кг). 

 

 
Рисунок 1. Показатели живой массы ягнят дагестанской горной породы (баранчики) разных генотипов 
Figure 1. Live weight indicators of Dagestan Mountain lambs (rams) of different genotypes 
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Здесь  важно  отметить,  что  на  всех  изученных  этапах 
онтогенеза,  особый  интерес  представляли  связи  между 
массой  животных  и  различными  формами  генов  CAST  и 
GH.  Выявлено,  что  лучшие  темпы  роста  и  суточные 
приросты массы тела наблюдались у особей с генотипами 
MM для гена CAST и AA для гена GH. Отметим, что в ходе 
исследования мы не встретили ягнят с генотипами CASTNN 
и GHBB, что исключило возможность их анализа в данной 
работе.   

Проведенное исследование указывает на лучшие 
результаты по массе  тела  у особей  с  генотипом CASTMM 
по  сравнению  с  CASTMN.  Так  в  период  перед  отгоном 
данный  показатель  был  выше  у  генотипа  CASTMM  на        
5,8 %;  по  прибытию  в  горы  разница  составила  6,1%;  при 
отбивке – 4,7 %; перед отбыванием на зимние пастбища – 
8,4 % и при прибытии на зимние пастбища – 9,5 %.  

Аналогичное  преимущество  по  тому  же 
показателю прослеживается и в отношении генотипа GHAA 
над генотипом GHAB (рис. 1).  

Выявленная закономерность в отношении более 
высоких  показателей  по  живой  массе,  прослеживается 
также  и  в  данных  по  среднесуточным  приростам,  где 
генотипы  CASTMM  и  GHAA  имели  очевидное 
преимущество. 

Так, в периоды перед отгоном в горы, далее по 
прибытию  на  летние  пастбища,  при  отбивке,  перед 
отбыванием  на  зимние  пастбища  и  при  прибытии  на 
зимние пастбища, повышение исследуемых показателей у 
генотипов  CASTMM  и  GHAA  ,  в  сравнении  с  генотипами 
CASTMN и GHAB было на уровне: 6,2 и 9,9; 37,8 и 44,7; 1,4 и 
8,7; 32,0 и 2,7; 38,7 и 8,5 % соответственно. 
 
 
 
 
 
 

Мясная продуктивность молодняка овец разных 
генотипов  
Объективные  сведения  о  качестве  мяса,  его  химическом 
составе,  биологической  ценности  позволяет  получить 
контрольный убой животных (рис. 2). 

После  того  как  провели  поголовное 
индивидуальное  взвешивание  баранов,  носителей 
генотипов  CASTMM  и  CASTMN,  приступили  к  отбору 
животных,  необходимых  в  целях  контрольного  убоя, 
имеющими  схожие  показателями  живой  массы.  Перед 
убоем провели предубойный осмотр животных.  

Для  определения  мясной  продуктивности 
мелкого рогатого скота необходимо учитывать различные 
факторы.  Все  эти  факторы  относятся  либо  к 
генотипическим,  либо  к  паратипическим,  первые  из 
которых можно отнести к совокупности наследственности, 
которая имеет наследственные задатки нескольких пород. 
В овцеводстве описанные методы селекции стали широко 
изучаться и использоваться в производстве. 

В  животноводческой  отрасли  успешно 
внедряется  породообразовательный  процесс,  это 
заставляет  исследователей  искать  ответы  на  вопросы, 
каким образом разные совокупности генотипов оказывают 
воздействие  на  качественные  параметры  мясо‐шерстной 
продуктивности. 

Основными  признаками,  характеризующими 
мясную продуктивность, которые выявляются в результате 
проводимых контрольных убоев, зоотехники указывают на 
убойный  выход,  а  также  на  убойную  массу  животного. 
Многие  авторы  указывают  на  существующую  связь 
вышеописанных  параметров  с  теми  или  иными 
генотипами крупного и мелкого рогатого скота. 

Данные по контрольному убою баранов, говорят 
о  наличии  некоторых  отличий  в  отношении  животных  с 
изучаемыми  генотипами.  Проведенное  исследование 
указывает на лучшие результаты по массе тела у особей с 
генотипом CASTMM по сравнению с CASTMN.  

 

 
Рисунок 2. Результаты контрольного убоя овец породы дагестанская горная разных генотипов по гену CAST 
Figure 2. Results of controlled slaughter of Dagestan Mountain sheep of different genotypes for the CAST gene 

 
Особи  с  генотипом  CASTMM  показали  более  высокие 
цифры по ключевым показателям массы. Предубойный 
вес  у  них  оказался  на  7,7  %  больше,  а  масса  туши  на 
9,2%  превышала  аналогичный  показатель  у  CASTMN. 
Тем  не  менее,  CASTMN  слегка  обошли  CASTMM  по 

содержанию внутреннего жира  (на  0,8 %).  Выход  туши 
также демонстрировал преимущество у CASTMM, здесь 
разница  составила  11,5  %.  Наконец,  убойная  масса  у 
CASTMM превзошла CASTMN на 10 %. 
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ЗАКЛЮЧЕНИЕ  
Полученные данные имеют как фундаментальное, так и 
прикладное  значение.  Создана  генетическая  база 
данных  по  генам  GH,  СAST,  ассоциируемые  с 
селекционно‐значимыми  признаками  продуктивности 
овец. Проведенная исследовательская работа показала, 
что  ягнята  с  генотипом  CASTMM  обладают  большей 
живой  массой  по  сравнению  с  особями,  несущими 
CASTMN.  Подобные  результаты  наблюдались  и  при 
сравнении  генотипов GHAA  и  GHAB,  где  первый  также 
способствовал  увеличению  живой  массы.  Особи  с 
генотипом  CASTMM  демонстрировали  лучшие 
результаты  по  таким  параметрам,  как  масса  перед 
забоем, вес свежеснятой туши, процентный выход туши 
и  окончательная  убойная  масса,  в  сравнении  с 
ягнятами, которые имели генотип CASTMN.  
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